
1

����������	
��
��� �� � ������

����
�������� 
����
������
����
 
!��

����
����
 
��� ��"����
�������� � #������� 
����
!���

$$%������
��������� ��
����
�%����&��&����
��� ������

'
��( 
#)�*+�

��� ��� �������
������

%�
��, �
�-
���-���� .

� �����-�������
���������%�����
����/�0 %��
�����
-��
�����������
���������
�����
� 
���#
����
�%��� )��
�
�������'
���1�2�$��

� +������+��+�������
-��3�����
�������������41
5� �����
��
�+����
����

5�����
������ 6��)����
�������
���
��-
-�

 ��
������6�����
�)��������
����
����
-
�

� �����
� ����������

� ������
#
�������������+�� �'
����������
�������
�� )���
 ��������������3
������'
�����������
�4���
�����)����
���3�
�� #
��'
����� �����4



2

��� ��� �������
������



Two Chlamydomonas
gametes, mating.
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• La regolazione dell ’espressione dei geni 
cloroplastici é fatta principalmente al livello di 
traduzione 

• La produzione di una subunità cloroplastica é
determinata da fattori nucleari gene-specifici che
controllano l ’espressione a livello post-traduzionale

• Cosi, nelle cellule vegetali, l ’espressione dei geni 
cloroplastici e ’ coordinata all ’espressione di geni 
nucleari
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ATP synthase            Atp9    > Atp6, Atp8 Levure (7)
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